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el \/ad tanker hon prata om?

* Vad ar genetisk variation, och vad paverkar graden av
variation?

* Avel i sma populationer - konsekvenser av inavel
* Hur gora for att bevara genetisk variation?
* Slaktskapsindex
* Avelsurval vs variation
* Att 6ka den genetiska variationen
Kort paus
* DNA-tester i avelsarbetet
» FOr genetisk variation
« For olika egenskaper, ff a sjukdomar
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NN BN Lag genetisk variation inom ras

* Uppdelning i ett stort antal hundraser
— pagar fortfarande

* Manga numerart sma populationer
och subpopulationer

a Domesticering

* Inavel och 6veranvandning av
enskilda avelsdjur

-
+ Rasbildning

* Liten andel av tillgangliga hundar
anvands i avel (ca 3-8% av hanar
och 10-20% av tikar)




el Nagra begrepp
* Gen = enheten for arftlig information
* Locus = platsen pa kromosomen dar genen finns

* Allel =variant avsamma gen
* Varje individ har 2 gener av samma sort, 2 alleler
« Samma allel (homozygot)
« Olika alleler (heterozygot) Homozygot  Ett genpar,

j locus

* Alla individer har alla gener!

Graden av genetisk variation
ar graden av heterozygoti i
hundens arvsmassa.

En genvariant,
allel

Heterozygot
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Nagra begrepp

Minskad genetisk variation

= minskad grad av heterozygoti
= 0kad andel identiska genvarianter i ett locus

= 0kad grad av homozygoti

Inavelskoefficienten (F) anger sannolikheten att tva alleler i ett genpar hos en
individ ar identiska genom arv.

F=1/8, dvsindividen har 1 av 8 genpar (eller 12,5 %) som ar identiska genom arv



KENNELKLUBBEN Vad paverkar graden av variation?

+

Mutationer (genférandringar)

Migration (genfloden, t ex import av obeslaktade
avelsdjur, inkorsning)

Selektion (avelsurval)
Genetisk drift (slumpmassiga férandringar)



SVENSKA

CENNELKLUBBEN Vad paverkar graden av variation?

| en sluten population minskar den genetiska variationen kontinuerligt.

. Tik
I Avelstik

" Hane
B Avelshane

Sid 138 i boken Hundavel




KENNELKLUBBEN Avel i sma populationer

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA

" En numerart liten ras ar extra sarbar for forlust
av genetisk variation

= Genfrekvenserna kan komma att andras aven
utan avelsurval — genetisk drift

= Egenskaper kan forandras, eller férvinna ur
populationen

= Svart att undvika inavel i en numerart liten
population, alla djur ar mer eller mindre slakt...
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el Exempel pa genetisk drift, 20 pop., N=50
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Sid 144 i boken Hundavel




Vad blir konsekvensen av 6kad homozygoti i
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genomet?

* Okad risk for att recessiva defekter kommer till uttryck (p g a
dubblering av defektanlag)

* Inavelsdepression (negativ inverkan pa fertilitet, livskraft,
tillvaxt och immunforsvar)

* Minskade mojligheter till forandring genom avelsurval




Vad blir konsekvensen av 6kad homozygoti
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Kullstorlekens samband med inavelsgraden
KENNELKLUBBEN hos hund
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== Alla raser
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Inavel i avkomman

Sid 131 i boken Hundavel



KENNELKLUBBEN Men, det har ju gatt bra hittills?
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* Nar visar sig konsekvenserna av inavel och brist pa
genetisk variation?

* Beror pa flera faktorer: populationens storlek, graden av
inavel, slumpen...

* Defektalleler kan finnas i relativt hog frekvens utan att
avsloja sig

* Effekter av inavelsdepression (t ex reproduktions-
storningar) inte alltid latt att koppla till inavel

* Nar effekterna visar sig tydligt kan det vara for sent
* Inavel = hogre risktagande



Genetisk variation och halsa

KENNELKLUBBEN — hanger det ihop?
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* Kan ni se nagra konsekvenser av inavel i er ras?

* Finns det halsoproblem som ni tror kan harledas
till brist pa genetisk variation?

Arets sociala tjanstehund 2019
Dis, Barvestad's Last Dis Of Aliena




el Hur minska forlusten av genetisk variation?
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* Fler hundar i avel —undvik dveranvandning
* Begransning av antal kullar efter enskild hane
* Jamn konsférdelning
* Betyder oftast att man 6kar antal hanar
* Undvik genetiska flaskhalsar
* =ar med litet antal avelsdjur
* Undvik nara slaktskapsparningar
* Langsammare inavelsokning

* Okat internationellt utbyte

* |Import av djur obeslaktade med den svenska
populationen



Slaktskapsindex — nytt verktyg for att lattare
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hitta genetiskt vardefulla hundar

* Berakning av varje individs medelslaktskap med
resten av rasen = slaktskapsindex

* Underlattar att hitta hundar som ar relativt lite
slakt med ovriga hundar i rasen

* Vardefullt for att ta till vara pa den genetiska
variation som finns!

Hamiltonstovare Svensk lapphund
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Slaktskapsindex i praktiken

Den aktiva populationen definieras som SE-registrerade
hundar fodda 9 (hanhundar) eller 7 ar (tikar) tillbaka i tiden

Berakningen av slaktskapet tar i princip hansyn till all
information bakat i stamtavlan

En del hundar har inte sa komplett harstamning bakat i
stamtavlan - deras slaktskap med resten av populationen
riskerar att blir underskattat och osakert




Slaktskapsindex i praktiken
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* Som komplement till indexvardet beraknas aven
stamtavledjup upp till 8 generationer

* Varde 3 = information motsvarande 3 kompletta
generationer (2 foraldrar, 4 mor-/farforaldrar och 8 i nasta
generation)

* Hundar med kortare stamtavlor kan fa underskattade

indexvarden
Regnr Namn Kon Fodelsear Medelsldktskap Index [Antal generationer
SE57153/2018 GRYTOSENS BAMSE H 2018 0,022 58,4 5,6
SE29550/2019 LOSNABAKKEN'S M-S THULE H 2019 0,023 58,7 5,2
SE27578/2014 HJORTLIAS BOSS H 2014 0,024 60,1 5,6




Slaktskapsindex i avelsurvalet
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Det genomsnittliga slaktskapet for alla hundar
(hanar och tikar) i materialet.
Slaktskapsindex >100

Hogre index motsvarar storre slaktskap med
ovriga hundar an rasen i genomsnitt.
Slaktskapsindex <100

Lagre index motsvarar mindre slaktskap

med ovriga hundar an rasen i genomsnitt.

| avelsarbetet ar alltsa malsattningen att identifiera

lampliga avelsdjur med laga slaktskapsindex (under 100)
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Slaktskapsindex i avelsurvalet

*  Avkomman blir mindre slakt med resten av rasen om man valjer en
hund med |3gt slaktskapsindex (<100)

 Titta dven pa antal generationer — hundar med ofullstandig harstamning
(lagre varde for antal generationer) kan ha underskattade

slaktskapsindex

* Ga inte bara pa slaktskapsindex, risk att alla anvander samma hundar
vilket ger 6veranvandning och dkat slaktskap i senare generationer

* Finns det hundar med laga slaktskapsindex som kan vara varda att
meritera/undersdka ndrmare?



Hur ser medelslaktskapet ut for olika raser?
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Ras Medelslaktskap

Vorsteh stravharig 0,03
Vorsteh kortharig 0,03
Vit herdehund 0,03
Collie langhar 0,03
Cavalier 0,03
Kleiner Munsterlander 0,04
Grahund 0,06
Collie korthar 0,08
Karelsk bjornhund 0,09
Schiller 0,14
Hamilton 0,15
Jamthund 0,16
Vit alghund 0,17
Svensk lapphund 0,17
Smaland 0,19
Halleforsare 0,22
Vastgotaspets 0,48



KENNELKLUBBEN Genetisk variation vs avelsurval
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Genetisk variation och avelsurval behdver balanseras
* Manga egenskaper att ta hansyn till

* Prioriteringar ar nédvandiga

* Populationsstrukturen paverkar avelsstrategin

* | en storre population finns mer utrymme for avelsurval

* | en liten population ar utrymmet for selektion mycket
begransat

Varfor
prioritera?




KENNELKCUBBEN Gor en konsekvensanalys

Av vilka orsaker utesluts hundar fran avel?

* Fel farg

* Saknar tillracklig utstallningsmerit

* Har ej kand HD status/fria hoftleder
* Avsaknad av resultat for DNA-test

* Saknar tander

* Kastrerad

° OSV..

Finns det omotiverade “trosklar”?

Finns det hundar som bor fangas upp som potentiella
avelsdjur?
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Ingen hund ar perfekt

* Olika djur har foér- och nackdelar i olika egenskaper

* Ett brett avelsmal minskar risken for overdriven fokus
pa ett fatal egenskaper

* Undvik att sortera bort fullgoda avelsdjur pa grund
fel farg, harlag, avvikande storlek, etc

* Tidigt urval ger storre osakerhet i avelsvarderingen

* Halsa och valbefinnande kommer forst!




Men om det inte racker att bevara

[ ] [ ] [ ]
KENNELKLUBBEN genetisk variation?
HUNDAGARNAS RIKSORGANISATION

* Dispensregistrering/inmonstring

* Parning mellan varianter av raser (i vissa fall
narbeslaktade raser)

* Inkorsning/6ppen stambok mellan raser

Kan man oka den
genetiska

variationen?




Lathund fran AK
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2022-10-2

Ansokan om @
stamboken) stalls till SKKs avelskommitté, vi

nedanstaende delar:

Riktlinjer for ansokan om korsningspro]ekt

tt genomfora ett korsningsprojekt (som inkorsningar eller genom att oppna
arasens specialklubb. Ansokan bor innehalla

En kartlaggning av nulaget i rasen (framforallt avseende genetisk variation, allman
halsostatus och eventuella tecken pa inavelsdepression). RAS kan utgora grunden for denna
peskrivning.

Malsattningen med korsningsprojektet.
Beskriv hur projektet cka bedrivas, t €X iformavin
stambok eller en kombination av olika atgarder.
vald ras/raser for projektet och motivering till denna/dessa.
Beskriv vilka krav som cka stallas pa aktuella avelsdjur i proje
rasen och inkorsningsrasen/ -raserna.

Beskriv hur avkommorna fran korsparningar ska foljas up!

att dessa ska kunna gavidare| avel.

Inkludera garna en kort beskrivning av hur projektet ska ko
hos uppfodare, hanhundsagare och dvriga medlemmar.
Inkludera en sversiktlig tidplan for projektets genomfﬁrande och uppfoljning.

yttrande fran specialklubben cka finnas med i ansokan.

korsning, dispensregistrering, oppen

ktet, bade individer av den egna
p och vilka krav som ska stallas for

mmuniceras med och forankras




KENNELKLUBBEN Kartlaggning av nulaget

...med avseende pa genetisk variation, allman halsostatus
och eventuella tecken pa inavelsdepression.

» Ta fram underlag (SKK Avelsdata, forsakringsdata,
halsoenkater m.m.)

> Behover befintliga avelsstrategier revideras i syfte att
bibehalla eller 6ka genetisk variation?
» Strikta krav och trosklar?
» Utbyte med andra ldnders populationer av rasen?




ENNELKLUBBEN Definiera malsattningen

* Varfor behovs okad genetisk variation?
e Okad genetisk variation
* Forbattrad fertilitet
* Minskad forekomst av specifika sjukdomar
* Forbattring av vissa egenskaper
e Aterintroduktion av egenskaper

* Vilka befintliga egenskaper ar viktiga att bevara?
* FOrankring

* Vad tycker klubbens medlemmar ar viktigt?



KENNELKLUBBEN Dispensregistrering/inmonstring
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* Finns oregistrerade individer som kan vara vardefulla
avelsdjur?

* Ansokan stalls till SKK/AK

“Hund, vars hdrstamning inte kan hdrledas till inom samma ras
registrerade hundar, kan i undantagsfall erhdlla registreringsdispens
efter att ha bedémts med avseende pa
exterior, mentalitet/ funktion, hélsa och/eller
med hdnsyn till genetisk variation.

Vilka uppgifter som behévs kan variera
beroende pa déndamdlet med
dispensregistreringen.”




CENNE KO BBEN Fran ras till variant av ras
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* Oppna upp for parning mellan nirbesliaktade raser?

* Finns flera exempel dar t ex olika storlekar och
harlag definieras som varianter av samma ras

* Forenklar genetiskt utbyte mellan narbeslaktade
populationer

* Kan behalla separata rasstandarder och cert

* Framgar i harstamningen vilken
variant individerna tillhor
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Introduktion av genetisk variation genom parning med en
annan ras?

Aterkorsning i senare generationer

Upprepade inkorsningar behovs for langsiktig effekt
Ansokan om inkorsning stalls till SKK/AK

Avkomma efter korsparning registreras i SKKs X-register

Korsningsdjuren kan anvandas i avel om de
uppfyller reg reglerna for aktuell ras (fran 2023)

X-registrerad hund kan delta och meritera sig i
prov och tavlingar pa samma premisser som
aktuell ras (fran 2023)
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* Under kontrollerade former 6ppna stamboken mot annan
ras for genetiskt inflode?

* Administrativt enklare och potentiellt effektivare an
inkorsning

* Avkommorna registreras i dagslaget i den ordinarie
stamboken (langre fram i SKKs uppdaterade X-register)

* Korsningsdjuren kan anvandas i avel om
de uppfyller reg reglerna for aktuell ras




Inkorsning eller 6ppen stambok
il —vad ska man tinka pa?

SVENSKA

* |dentifiera lampliga raser
* Krav pa avelsdjur

* Av den egna rasen
* Avinkorsningsrasen

* Hur manga korsparningar
* Utvardering av avkommorna

* Planering och kontinuitet for
ett lyckat projekt!
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Ansokan stalls till SKKs avelskommitté och bor innehalla nedanstaende
delar:

- Kartlaggning av nulaget i rasen

- Malsattningen med korsningsprojektet

- Beskriv hur projektet ska bedrivas

- Vald ras/raser for projektet och motivering till denna/dessa
- Vilka krav ska stallas pa aktuella avelsdjur i projektet

- Hur ska avkommorna fran korsparningar ska foljas upp och vilka krav
ska stallas for att dessa ska kunna ga vidare i avel

- Kort beskrivning av hur projektet ska kommuniceras med och férankras
hos uppfodare, hanhundsagare och dvriga medlemmar

- Oversiktlig tidplan foér projektets genomférande och uppféljning
- Yttrande fran specialklubben



Inspelade webbinarier
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https://www.skk.se/uppfodning/halsa/genetik-och-avel/

o i iation?
Kan man gora avelsframsteg utan att forlora genetisk variation

FENE
&Y svenskaKennelkiubben

Gar det att gora avelsframsteg

s netisk variation? i . ¥
4 13 f(-)'r‘ora'ge r~ - T ’ﬂkorsmngsprojekt

eller blandrasavel?

> O 000/1:4875 - —

Ny
— ‘.(.b. L

\

https://www.youtube.com/watch?v=TJBanUDT yM&t=8s



https://www.skk.se/uppfodning/halsa/genetik-och-avel/
https://www.youtube.com/watch?v=TJBanUDT_yM&t=8s

DNA-tester som verktyg i
D avelsarbetet

Sofia Malm Persson

SKK, Avdelningen fér avel och halsa
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Uppsjo av genetiska tester i hundaveln

Test for specifika genvarianter
* Sjukdomsgenetiska tester

BREED + HEALTH

* Fargtester
* Tester for andra egenskaper

Y A EDCI AL

DNA-profiler
Harstamningstest
Genetisk variation (genomisk inavelsgrad)
Analyser av sldaktskap mellan raser/rastillhorighet



Genomisk inavelsgrad
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* Kan bestammas pa DNA-niva genom
molekylargenetiska metoder

* Ger en battre uppskattning av individens verkliga
inavel

* Siffrorna inte direkt jamfoérbara med
harstamningsbaserad inavel

-
Den genetiska DNA koden
byggs upp av fyra baser ‘;9

A = adenin T = tymin

G = guanin C = cytosin %

A




Genomisk inavelsgrad - ett matt pa graden av

vl homozygoti
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ACTCTTGACTGGTCCTTACGGCTCACTGGAGTCCTTAC... kromosom 1
CACTGGAGTCCTTCCTGGTGCTCGTCCTTACGGCTCTA... kromosom 2

* Baserna (bokstaverna) kan analyseras for enskilda
basi ar (SNP: single nukleotid polymorphism) pa manga
stallen

* Eller pa olika langa strackor av DNA: kallas Runs of

Homozygosity (ROH)
ACTCTTGACTGGTCCTTACGGCTCACTGGAGTCCTTAC... kromosom 1
CACTTTGACTGGTCCTGGTGCTCGTCCTGAGTGCTCTA... kromosom 2



Genomisk inavelsgrad
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* Metoderna som anvands for Coefficient of Inbreeding (COI)
berakning av genomisk in German Shepherd Dogs
inavel kan variera mellan N
olika lab gxw'

* Resultat fér hundar testade [ o
vid olika lab inte direkt |\ oz
jamférbara 2 T

* Urvalet av hundar som ingar e mm :

i analysen hos respektive lab embark T Ao GarmnShphord Deg O

paverkar rasens genomsnitt



SVENSKA

e BN Hur tillampa genomisk inavel?

HUNDAGARNAS RIKSORGANISATION

* Kan ge en indikation pa graden
av genetisk variation i en ras,
jamfoért med andra raser

* Hogre nivaer av inavel ar
generellt forknippade med 6kad
risk, men det finns for
narvarande inte tillrackligt
underlag for att definiera "hur
mycket som ar for mycket"

Your Dog’s COI

Your Dag's OO 16%

B
~1TH.H‘M
Il

Col % 10E 0% e 1% o 17,8 M

B German Shepherd Dol = All Purebreds

ars
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Dog genetic diversity (heterozygosity)

18

Breed: White Swiss Shepherd ay -
16
14
Country Of Origin - 12
10
8
Birth Year - 6
4
2
Qf'{?{

Breed -

White Swiss Shepherd

Grad av heterozygoti i olika raser

mybreeddata.com

% WISDOM PANEL"

Heterozygosity Distribution
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Count Avg. Heterozygosity
100-500



DNA-tester for sjukdomar och defekter
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* Huvudsakligen for sjukdomar med “enkel
nedarvning”, men aven sadant med mer komplex

arvsgang
* Storre sakerhet och flexibilitet i avelsarbetet

* Undviker att sjuka hundar fods
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* De vanligaste akommorna hos hund har en
komplex arvsgang

* Tex allergier, cancer, led- och skelettproblem,
epilepsi

* DNA-tester ger ingen heltackande bild av
hundens halsostatus eller férvantade
nedarvningsformaga




KENNELKLUBBEN Begransningar med DNA-tester
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* Inte alltid validerade/tillforlitliga for alla de raser inom vilka testet
erbjuds

* Inte alltid relevanta eller motiverade med hansyn till sjukdomens
forekomst eller allvarlighet

* Risk for 6verdriven fokus pa “fel” saker

* Den genetiska bakgrunden mer komplicerad an vad testet tar
hansyn till

* Svara att tolka och/eller tillampa i avelsarbetet

\J/
* ”Multitester” kan ge odnskad och vilseledande MY DOG
information DNA
embark o

POWERED By
WISDOM PANEL-
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el Om jag redan har testat min hund...
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Om du valjer att DNA-testa din hund for en sjukdom ar du
enligt SKKs regelverk alltid ar skyldig att lamna sanningsenliga
uppgifter om resultatet (se SKKs Grundregler 2:9)

* Om hunden testats maste hundagaren/uppfodaren ta hansyn till
resultatet i sitt avelsarbete

* Anlagsbarare for sjukdomsanlag far bara paras med fritestad hund
* Genetiskt affekterade hundar far inte anvandas i avel




mvonowl  Sjukdomar som styrs av flera gener

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA

* DNA-tester aven for sjukdomar med komplex/kvantitativ
genetisk bakgrund

* Mutationen/mutationerna innebar okad risk for sjukdom

*  Hur mycket variation forklarar testet — hur mycket okad risk?
* Kan underlatta diagnos och behandling

* Svarare att tillampa i avelsarbetet

* Risk for att alltfor manga hundar utesluts fran avel

* Hur tolka lagstiftning och regelverk i fraga
om avel, inte solklart




SVENSKA

ool \/ad sager lagstiftningen och SKKs regelverk?

* Foreskrifter och regelverk i stor utstrackning
framtagna med hansyn till tester for sjukdomar
med enkel recessiv nedarvning

* Hur tolka for sjukdomar med kvantitativ/komplex
nedarvning?

* §2:2i1SKKs Grundregler: “Att endast genomfora
parningskombination som utifran tillgdnglig
information inte ékar risken for allvarlig
sjukdom/funktionshinder hos avkomman.”
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KENNELNLUBBEN Vad sager SKKs avelskommitté?

SKK/AKs generella hallning dr att avrada fran DNA-tester for
sjukdomar och defekter ddr neddrvningen dr oklar. Tester for
sjukdomar som paverkas av manga gener bor endast tillimpas i
de fall dar det genom god vetenskaplig dokumentation kan
faststdllas att den/de aktuella mutationen/mutationerna medfér
en betydande och definierad risk for en sjukdom, och under
forutsdttning att akomman dr av klinisk betydelse i rasen.




SVENSKA

il Multitester for manga olika mutationer

* Bara nagra av de ingaende mutationerna ar relevanta
och validerade for just din ras

* Sjukdomar/egenskaper med olika nedarvning — hur tolka
resultatet?

* Svart att matcha avelsdjur
* Riskerar ta fokus fran mer kliniskt relevanta akommor
* Manga vanliga akommor som inte gar att testa for

£

VHLGenetics®

DNA is our core

% WISDOM PANEL

[ iz




Finns det nagot DNA-test?

KENNELKLUBBEN www.dogwellnet.com

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA

SVENSKA

So. Harmonization of
HGTD - Quiat | I P F D - Genetic Testing
'y Testing Databage DOQWE” Net | for Dogs
Search By Breed Search By T
y Test/Di

L=

s

Omfattande och s6kbar databas med information om
genetiska test for olika raser och de labb som erbjuder dessa.




Hur ser frekvensen ut for en viss mutation?

SVENSKA
KENNELKLUBBEN mybreeddata.com
HUNDAGARNAS RIKSORGANISATION
i di i - 4 WISDOM PANEL™
Dog genetic disease variant frequencies A
Disease - Breed: White Swiss Shepherd m -
Breed Disease 1 copy 2 copies Allele Frequency ~
White Swiss Shepherd Degenerative Myelopathy _
White Swiss Shepherd MDR1 Medication Sensitivity - null _
White Swiss Shepherd Collie Eye Anomaly (CEA) 5 null 0,01
White Swiss Shepherd Canine Scott Syndrome 2 null 0

Wisdom Panel — genetic disease frequency samt heterozygosity
Representativt for den svenska populationen? Urval av hundar?
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KENNELKLUBBEN

HUNDAGARNAS RIKSORGANISATION

SKKs webbsida http://www.skk.se/uppfodning/halsa/dna

/56 A\

SVENSKA
KENNELKLUBBEN
HUNDAGARNAS AKSORGANISATION

' ?
Var finns mer information om genetiska test:

Hundraser Distanskurser Hunddata

Avelsdata

SKK Funktionzr Kontakta oss @ Engiish ~

Kopa hund

Fragor och svar om DNA-
tester for hund

Nir ir DNA-tester virdefulla? Ay
testerna designade specifike i, vissa
hundraser? Och viic begréinsningar
finns? Hir svarar vi pa dessa, och
andra vanliga frigor om DNA-tester,

—>

DNA-tester j avelsarbetet

Genetiska tester ar et utmeirke
verktyg i avelsarbetet f6r birttre hilsa
hos vira hundar, forutsate are dessa

tester dr tillfsrlidiga, relevanta och

Agahund Medlem

Aktiv med hund Uppfiidning

DNA-test — s3 hir gor du

Hir hittar du svar P praktiska fragor
som t6r DNA-tester. Hyy du ska gi
tillviga f5r are testa din hund, var
DNA-remissen finns och hur dy
kommer i kontale med oss vid frigor
eller om du vill skicka in testresultat,

—

Hereditart frj

Uttrycket heredigirt fri innebir att en
hund genom sina DNA-testade och
friférklarade anfider sjdlv kan anses
vara fri fran det aktuella

DNA-tester som SKK
registrerar

Hir kan du J3sq om de olika DNA-
test som registreras hos SKK, en
registrering som tillkommer efter
ansdkan frin special-/ rasklubb il
SKKs avelskommitee.


http://www.skk.se/uppfodning/halsa/dna-tester/

NN BN Nagra rad pa vagen

* Testa inte for "allt”, bara for att det gar

* Utga fran hur vanligt forekommande och allvarlig
sjukdomen ar

* Forsok ta reda pa hur den aktuella sjukdomen
nedarvs — vad sager egentligen provsvaret?

* Ar testet validerat for din ras?

* Tappa inte bort helheten!
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HUNDAGARNAS RIKSORGANISATION

Tack for uppmarksamheten!

* Mer information och SKKs lathund pa skk.se under rubriken

Avelsfunktionar

https://www.skk.se/skk-funktionar/avel--
uppfodning/avelsfunktionar/lathund-for-okad-genetisk-variation/

* Kort film om inkorsning fran FKK (9 min)
What is crossbreeding and how can it be used in dog breeding? —

YouTube



https://www.skk.se/skk-funktionar/avel--uppfodning/avelsfunktionar/lathund-for-okad-genetisk-variation/
https://www.skk.se/skk-funktionar/avel--uppfodning/avelsfunktionar/lathund-for-okad-genetisk-variation/
https://www.youtube.com/watch?v=wMbbmkQFZSI
https://www.youtube.com/watch?v=wMbbmkQFZSI
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